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บทคัดย่อ  
 บทความนี้น าเสนอโปรแกรมชื่อไพโควิด (PyCovid) ซึ่งเป็นโปรแกรมที่เขียนขึ้นด้วยภาษาไพธอน 
ส าหรับการติดตามและวิเคราะห์ข้อมูลผู้ติดเชื้อโควิด-19 โปรแกรมมีความสามารถในการท างานแบบ
เรียลไทม์ โดยการดึงข้อมูลผู้ติดเชื้อ และผู้เสียชีวิตรายวันจากฐานข้อมูลผู้ติดเชื้อโควิด-19 และสามารถ
ท างานแบบออฟไลน์โดยการใช้ฐานข้อมูลที่บันทึกไว้จากการใช้โปรแกรมครั้งล่าสุด โปรแกรมสามารถ
แสดงผลจ านวนผู้ติดเชื้อ จ านวนผู้เสียชีวิต และจ านวนผู้หายป่วยของประเทศต่าง ๆ ทั้งแบบรายวันและ
แบบสะสม รวมทั้งสามารถแสดงข้อมูลทั้งแบบสัมบูรณ์และแบบสัมพัทธ์กับฐานข้อมูลประชากรของประเทศ  
นั้น ๆ นอกจากนั้น โปรแกรมยังมีขีดความสามารถในการวิเคราะห์ข้อมูลเชิงสถิติเบื้องต้น เพื่อศึกษา
แนวโน้มของจ านวนผู้ติดเชื้อโดยการใช้แบบจ าลองทางคณิตศาสตร์ 

ค าส าคัญ: ไพธอน, โควิด-19, การติดเชื้อ, อัตราการเสียชีวิต 
  

Abstract 
This article presents a Python-based program, named PyCovid, for monitoring and 

analyses of COVID-19 data. The code has capability for real-time online data retrieving from 
COVID-19 database sources and can work off-line using existing internal data. The code can 
display graphs of COVID-19 daily and accumulated infection, mortality, recovery and test data 
for chosen countries, including the data relative to population data of each country. It also 
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has capability to perform basic statistical analyses to probe the trend of the infection using 
a mathematical model. 

Keywords:  Python, COVID-19, Infection, Mortality rate  
 
บทน า 
ปัจจุบัน สถานการณ์การแพร่ระบาดของโควิด-19 ยังคงมีความรุนแรงในบางพื้นที่ของโลก และในบาง

ประเทศ เช่นประเทศไทย ที่ดูเหมือนว่าสถานการณ์การระบาดในช่วงปี พ.ศ. 2563 จะเริ่มคลี่คลายก็กลับมามี
การระบาดรอบที่สองที่อาจจะรุนแรงกว่าเดิม อีกทั้งการแพร่ระบาดในประเทศต่าง ๆ นั้นอาจมีความเชื่อมโยงกัน
ผ่านทางการเดินทาง หรือการเคลื่อนย้ายแรงงาน การรวบรวมข้อมูลที่เกี่ยวข้องกับการแพร่ระบาดของโรค เช่น 
จ านวนผู้ติดเชื้อ จ านวนผู้เสียชีวิต จ านวนผู้ป่วยที่หายจากโรค รวมถึงจ านวนการตรวจผู้ติดเชื้อของประเทศต่าง ๆ 
ทั่วทั้งโลก จึงมีความส าคัญยิ่งยวด และที่ส าคัญไม่แพ้กัน คือความสามารถในการเข้าถึงข้อมูลดังกล่าวของ
ผู้เกี่ยวข้อง หรือผู้ที่มีความสนใจในการติดตามวิเคราะห์สถานการณ์ โชคดีที่ในโลกปัจจุบัน ข้อมูลจ านวนมากได้ถูก
รวบรวมและสามารถเข้าถึงได้แบบออนไลน์ ซึ่งรวมถึงข้อมูลที่เกี่ยวข้องกับการระบาดของเชื่ อโควิด-19 ด้วย 
เพียงแต่ต้องอาศัยเครื่องมือที่มีขีดความสามารถในการเข้าถึง และจัดการข้อมูลขนาดใหญ่ รวมท้ังความสามารถใน
การวิเคราะห์และน าเสนอข้อมูล  

ไพธอนเป็นภาษาโปรแกรมที่เป็น Open source ซึ่งหมายถึงทุกคนสามารถเข้าถึงแหล่งทรัพยากรของ  
ไพธอนได้และน าไปใช้ได้ฟรี ไพธอนจึงเป็นหนึ่งในภาษาเขียนโปรแกรมยอดนิยม โดยถูกจัดอันดับเป็นภาษา
โปรแกรมที่ถูกใช้มากเป็นอันดับหนึ่งในปี ค.ศ. 2019 [1] และเนื่องจากไพธอนมีคลังดัชนีบรรจุภัณฑ์ขนาดใหญ่ที่
เรียกว่า Python package index (PyPI) ซึ่งบรรจุเครื่องมือจ านวนมหาศาลส าหรับการใช้งานในด้านต่าง ๆ จึง
ส่งผลให้ไพธอนเป็นภาษาโปรแกรมที่ทรงประสิทธิภาพในการจัดการข้อมูลขนาดใหญ่ ทั้งในด้านของการน าเสนอ
ข้อมูล และการวิเคราะห์เชิงวิทยาศาสตร์ อีกทั้งยังเป็นภาษาที่มีประสิทธิภาพในการเข้าถึงข้อมูลผ่านทาง
อินเทอร์เน็ต ภาษาไพธอนจึงเป็นเครื่องมือที่เหมาะสมในการเขียนโปรแกรมส าหรับการติดตามและการวิเคราะห์
ข้อมูลที่เกี่ยวข้องกับการระบาดของเชื้อโควิด-19  

บทความนี้น าเสนอโปรแกรมภาษาไพธอนชื่อว่า ไพโควิด (PyCovid) ที่มีขีดความสามารถในการดึงข้อมูล
ที่เกี่ยวข้องกับการแพร่ระบาดของเชื้อโควิด-19 แบบรายวัน และบรรจุอินเตอร์เฟสส าหรับการน าเสนอข้อมูลและ
การวิเคราะห์ข้อมูลการแพร่ระบาดของโลกและของประเทศต่าง ๆ ทั้งแบบสัมบูรณ์และสัมพัทธ์กับข้อมูลประชากร 
รวมท้ังการจัดเก็บข้อมูลที่ผู้ใช้สามารถน าไปใช้เพื่อการวิเคราะห์แบบออฟไลน์ได้ 

 
แหล่งข้อมูลการแพร่ระบาดของเชื้อโควิด-19 และข้อมูลประชากรของประเทศต่าง ๆ 
ปัจจุบัน ข้อมูลการแพร่ระบาดของเชื้อโควิด-19 ที่มีความสมบูรณ์ที่สุด โดยเป็นข้อมูลรายวันของจ านวน 

ผู้ติดเชื้อ จ านวนผู้เสียชีวิต และจ านวนผู้หายจากโรค ได้ถูกเก็บรวบรวมโดย Center for System Science and 
Engineering, John Hopkins University และบุคคลทั่วไปอาจสามารถเข้าถึงข้อมูลได้ผ่านทางเว็บไซต์ของ 
Humanitarian Data Exchange [2] ซึ่งเป็นบริการของ OCHA (United Nations Office for the Coordination 
of Humanitarian Affairs) โดยข้อมูลจ านวนผู้ติดเชื้อ จ านวนผู้เสียชีวิต และจ านวนผู้หายจากโรคของประเทศต่าง ๆ 
ถูกจัดเก็บอยู่ในรูปแบบของไฟล์ฐานข้อมูล และมีการปรับเพิ่มข้อมูลรายวัน นอกจากนั้น ยังมีข้อมูลจ านวนการ
ตรวจเชื้อโควิด-19 ของประเทศต่าง ๆ ถูกจัดเก็บและสามารถเข้าถึงได้ผ่านทางเว็บไซต์ Our World in Data [3] 
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โดยที่ข้อมูลในส่วนนี้ของบางประเทศอาจขาดหายไป หรือขาดความสมบูรณ์ แต่ก็ยังเป็นข้อมูลที่เป็นประโยชน์ใน
การวิเคราะห์การแพร่ระบาดของโรค  

ข้อมูลประชากรของประเทศต่าง ๆ ในโลก เป็นข้อมูลส าคัญที่มีการปรับปรุงให้ทันสมัยอยู่เสมอ และอาจ
เข้าถึงได้ในหลายแหล่ง หนึ่งในแหล่งข้อมูลที่เข้าถึงได้คือเว็บไซต์ Worldometer [4] ซึ่งบรรจุข้อมูลประชากรโลก
อยู่ในรูปแบบตาราง html โดยมีทั้งข้อมูลประชากรของประเทศต่าง ๆ รวมถึงการจ าแนกข้อมูลประชากรในเขต
เมือง การน าข้อมูลประชากรมาใช้ร่วมกับข้อมูลจ านวนผู้ติดเชื้อโควิด-19 อาจท าให้สามารถการวิเคราะห์
สถานการณ์ในมุมมองท่ีกว้าง หรือลึกซ้ึงข้ึน 

 
รูปแบบการจัดการข้อมูล และการน าเสนอข้อมูลด้วยไพธอน 
รูปที่ 1 แสดงโครงสร้างการท างานของโปรแกรมไพโควิด ซึ่งมีส่วนประกอบหลักคือ ส่วนการดึงข้อมูล

ผ่านอินเทอร์เน็ต ส่วนจัดการข้อมูล ส่วนบันทึกข้อมูล ส่วนการน าเสนอข้อมูล และส่วนการวิเคราะห์ข้อมูล 
เนื่องจากจุดมุ่งหมายหลักของงานชิ้นนี้ คือการสร้างโปรแกรมที่ท าให้ผู้ใช้สามารถเข้าถึงข้อมูล แสดงผลข้อมูล 
และท าการวิเคราะห์ข้อมูลในเบื้องต้นได้โดยสะดวก ดังนั้นส่วนส าคัญของโปรแกรมจึงเป็นส่วนของ User interface 
ที่จะท าให้ผู้ใช้งานสามารถควบคุมโปรแกรม ดึงข้อมูล จัดการและวิเคราะห์ข้อมูลข้อมูลได้ โดยในงานชิ้นนี้ใช้
แพ็กเกจ Tkinter ซึ่งเป็น Graphical user interface (GUI) มาตรฐานของไพธอน [5] โดยใช้ GUI ในรูปแบบของ
สมุดโน้ต (Notebook) ประกอบด้วยหน้าสมุดสองหน้า คือหน้าส าหรับแสดงข้อมูล และหน้าส าหรับการวิเคราะห์
ข้อมูล โดยผู้ใช้โปรแกรมสามารถดึงข้อมูล ดูการแสดงผลข้อมูล และวิเคราะห์ข้อมูลผ่านทางปุ่มสั่งงานของ 
Tkinter ในแต่ละหน้า และสามารถเลือกแสดงข้อมูลรวมของโลก หรือเปรียบเทียบระหว่างประเทศต่าง ๆ ได้ และ
เพื่อให้โปรแกรมสามารถใช้งานได้กับผู้คนที่หลากหลาย โปรแกรมไพโควิดจึงถูกเขียนให้มี GUI ทั้งเวอร์ชันที่เป็น
ภาษาไทย และภาษาอังกฤษ รูปท่ี 2 แสดงหน้า GUI ของโปรแกรมไพโควิด (เวอร์ชันภาษาไทย) 

เนื่องจากข้อมูลการแพร่ระบาดของเชื้อโควิด-19 ในส่วนของข้อมูลการตรวจเชื้อ และข้อมูลประชากรโลก 
ถูกจัดเก็บอยู่ในรูปแบบของฐานข้อมูลแบบต่าง ๆ  เช่น  Spreadsheet หรือตาราง html โดยแต่ละแหล่งข้อมูลมี
รูปแบบการจัดเก็บ รวมทั้งรายละเอียดข้อมูลที่แตกต่างกัน เช่น จ านวนประเทศ วันที่ หรือแม้แต่การเรียกชื่อ
ประเทศ ก่อนการน าเสนอ หรือวิเคราะห์ข้อมูล จึงจ าเป็นต้องมีการจัดการข้อมูลให้อยู่ในรูปแบบที่ท าให้สามารถใช้
ข้อมูลที่สัมพันธ์กันได้อย่างถูกต้องและรวดเร็ว ในงานชิ้นนี้ ใช้แพ็คเกจ Pandas ของไพธอน [6] ในการดึงข้อมูล 
และจัดการข้อมูลจากฐานข้อมูล โดยที่ Pandas นั้น เป็นแพ็คเกจที่บรรจุเครื่องมือที่มีประสิทธิภาพสูงในการ
จดัการข้อมูลในฐานข้อมูลขนาดใหญ่ รูปท่ี 3 แสดงตัวอย่างส่วนของ Python script ที่ใช้ Pandas จัดการข้อมูล
การตรวจเชื้อจากเว็บไซต์ Our World in Data ให้อยู่ในรูปแบบเดียวกับข้อมูลจ านวนผู้ติดเชื้อ จ านวนผู้เสียชีวิต 
และจ านวนผู้หายจากโรค จากเว็บไซต์ของ Humanitarian Data Exchange กล่าวคือ การจัดกลุ่มข้อมูลจาก
รูปแบบที่แถวข้อมูลเป็นวันที่ ให้อยู่ในรูปแบบที่แถวข้อมูลเป็นประเทศ และคอลัมน์เป็นวันที่ 

ในส่วนของการแสดงผลข้อมูล ส่วนหลักเป็นการแสดงผลแบบกราฟ โดยใช้แพ็กเกจ Matplotlib ของ    
ไพธอน [7] ซึ่งเป็นแพ็กเกจมาตรฐานส าหรับการแสดงกราฟลักษณะต่าง ๆ และใช้แพ็คเกจ Plotly [8] ในการ
แสดงผลข้อมูลการติดเชื้อในรูปแบบของแผนที่โลกผ่าน Web browser ตัวอย่างการแสดงผลด้วย Matplotlib และ 
Plotly แสดงในรูปที่ 4 และรูปที่ 5 ตามล าดับ 
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รูปที่ 1 แผนผังโครงสร้างการท างานของโปรแกรมไพโควิด 
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(ก)                                          (ข) 
 
รูปที่ 2 Graphical User Interface ในรูปแบบสมุดโน้ตของโปรแกรมไพโควิด ก) หน้าแสดงข้อมูล และ ข) หน้าวิเคราะห์
ข้อมูล 
 
 

 
 
รูปที่ 3 ตัวอย่าง Python script ของโปรแกรมไพโควิดในส่วนการจัดการข้อมูลการตรวจเชื้อ ให้อยู่ในรูปแบบเดียวกับ
ข้อมูลจ านวนผู้ติดเชื้อ จ านวนผู้เสียชีวิต และจ านวนผู้หายจากโรค 
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รูปที่ 4 การแสดงผลจ านวนผู้ติดเชื้อสะสม จ านวนผู้เสียชีวิตสะสม และจ านวนผู้หายจากโรคของโลก ประเทศไทย และ
สหรัฐอเมริกา 
 

 
 

รูปที่ 5 การแสดงจ านวนผู้ติดเชื้อสะสมของประเทศต่าง ๆ ในโลก 
 

การแสดงผลข้อมูลการแพร่ระบาดของเชื้อโควิด-19 ประกอบด้วยข้อมูลจ านวนผู้ติดเชื้อ ข้อมูลจ านวน
ผู้เสียชีวิต ข้อมูลจ านวนผู้ป่วยที่หายจากโรค และข้อมูลจ านวนการตรวจหาเชื้อ โดยผู้ใช้สามารถเลือกแสดงผล
ข้อมูลเป็นฟังก์ชันของเวลา เปรียบเทียบระหว่างประเทศต่าง ๆ ในแกนเชิงเส้น หรือแกนลอการิทึม รวมทั้ง
สามารถเลือกแสดงผลข้อมูลการแพร่ระบาดต่อสัดส่วนจ านวนประชากร ทั้งประชากรรวมของแต่ละประเทศ หรือ
ประชากรในและนอกเขตเมืองของประเทศนั้น ๆ ได้ 
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การวิเคราะห์ข้อมูลการแพร่ระบาด 
โปรแกรมไพโควิดบรรจุส่วนการวิเคราะห์และแสดงผลเบื้องต้น ประกอบด้วยการวิเคราะห์อัตราการ

เสียชีวิต (Mortality rate) อัตราการหายจากโรค (Recovery rate) และอัตราการติดเชื้อต่อจ านวนการตรวจเชื้อ 
(Cases per tests) นอกจากนั้นโปรแกรมยังบรรจุส่วนการวิเคราะห์ข้อมูลการติดเชื้อต่อจ านวนประชากร และ
เนื่องจากข้อมูลการแพร่ระบาดของโรคในหลายเหตุการณ์พบว่าเป็นการกระจายตัวแบบ Log-normal distribution 
[9] ในส่วนการวิเคราะห์ข้อมูลส่วนนี้ จึงบรรจุการท าแบบจ าลองของข้อมูลโดยใช้ Log-normal distribution ซึ่ง
อาจเป็นประโยชน์ในการวิเคราะห์แนวโน้มของการแพร่ระบาดของเชื้อ COVID-19 ของประเทศต่าง ๆ  

การกระจายตัวของข้อมูลแบบ Log-normal distribution [10] ที่เป็นฟังก์ชันของเวลา t ในหน่วยวัน คือ 
 

𝑓(𝑡) =
1

𝑡𝜎√2𝜋
exp {

[ln (
𝑡
𝑚

)]
2

2𝜎2 }                                                            (1) 

 
โดยที่ m เป็นค่ามัธยฐาน (Median) และ  เป็นพารามิเตอร์รูปร่าง (Shape parameter) ของ Log-normal 
distribution ซึ่งสัมพันธ์กับค่าเฉลี่ย Mean และค่าเบี่ยงเบนมาตรฐาน SD คือ 
 

Mean = 𝑚 exp (
𝜎2

2
)                                                                                (2) 

  

SD = 𝑚 √𝜔(𝜔 − 1)                                                                                  (3) 

 
โดยที ่𝜔 = exp (𝜎2) 
 

โปรแกรมไพโควิด บรรจุส่วนของการวิเคราะห์ด้วยการท าแบบจ าลอง Log-normal distribution ของ
ข้อมูลจ านวนผู้ติดเชื้อรายวันต่อจ านวนประชากรหนึ่งล้านคนของประเทศต่าง ๆ โดยผู้ใช้งานสามารถเลือกช่วงของ
ข้อมูลที่ต้องการวิเคราะห์ได้จากกราฟที่แสดงผลข้อมูล แบบจ าลองที่ได้ให้ข้อมูลค่าเฉลี่ยและค่าเบี่ยงเบนมาตรฐาน
ในหน่วยวัน ซึ่งอาจมีประโยชน์ในการพิจารณาแนวโน้มของการแพร่ระบาดได้ รูปที่ 6 แสดงตัวอย่างผลการ
วิเคราะห์ข้อมูลการระบาดของประเทศไทยในสองระลอก คือระลอกที่หนึ่งช่วงเดือนกุมภาพันธ์ ถึง เดือนเมษายน 
พ.ศ. 2563 และระลอกที่สองช่วงเดือนพฤศจิกายน 2563 ถึงเดือนมีนาคม พ.ศ. 2564 โดยแบบจ าลองที่ได้ให้
ค่าเบี่ยงเบนมาตรฐานระลอกแรกอยู่ที่ 9.91 วัน และระลอกที่สอง 20.78 วัน ซึ่งผลที่ได้แสดงให้เห็นว่าการ
ระบาดระลอกแรกนั้นมีความต่อเนื่องและสั้นกว่า แตกต่างจากระลอกที่สองที่มีการผันแปรของข้อมูลมากกว่า และ
ระยะเวลายาวนานกว่า อย่างไรก็ตาม ผลที่ได้จากการท าแบบจ าลองทางสถิตินี้เป็นเพียงการพิจารณาแนวโน้ม
เบื้องต้น ผู้ใช้งานสามารถน าข้อมูลการระบาดและข้อมูลอ่ืน ๆ ที่โปรแกรมไพโควิดบันทึกไว้ไปท าการวิเคราะห์โดย
ละเอียดได้ต่อไป 
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(ก)                                          (ข) 

 
รูปที่ 6 แสดงแบบจ าลอง Log-normal distribution ของข้อมูลจ านวนผู้ติดเชื้อรายวันต่อจ านวนประชากรหนึ่งล้านคน
ของประเทศไทย ก) ในระลอกแรกช่วงเดือนกุมภาพันธ์ ถึง เดือนเมษายน พ.ศ. 2563 ข) และระลอกท่ีสองช่วงเดือน
ตุลาคม พ.ศ. 2563 ถึงเดือนมีนาคม พ.ศ. 2564 
 

สรุป 
โปรแกรมไพโควิด (PyCovid) ถูกเขียนขึ้นด้วยภาษาไพธอน โดยใช้ GUI ในรูปแบบของสมุดโน้ต เพื่อการ

ดึงข้อมูล และแสดงข้อมูลการแพร่ระบาดของเชื้อ COVID-19 ของประเทศต่าง ๆ ในโลก รวมถึงการวิเคราะห์
ข้อมูลการแพร่ระบาดที่สัมพันธ์กับจ านวนประชากร และการท าแบบจ าลองทางคณิตศาสตร์เพื่อศึกษาแนวโน้มการ
แพร่ระบาดเบื้องต้น โปรแกรมถูกเขียนขึ้นเพื่อให้ผู้สนใจสามารถเข้าถึงข้อมูลได้โดยสะดวก โดยสามารถดึงข้อมูล
แบบเรียลไทม์ผ่านทางอินเทอร์เน็ต แสดงผลข้อมูล และวิเคราะห์ข้อมูลเบื้องต้น และยังสามารถน าข้อมูลที่ถูก
บันทึกไว้ไปใช้ส าหรับการวิเคราะห์เชิงลึกต่อไปได้  

โปรแกรมไพโควิดเวอร์ชันภาษาไทย และภาษาอังกฤษได้รับการแปลงให้อยู่ในรูปแบบ Executable เพื่อให้
ผู้ใช้งานสามารถใช้งานได้บนระบบปฏิบัติการ Windows 64 bit ได้โดยไม่ต้องมีไพธอน โดยผู้สนใจใช้โปรแกรม
สามารถดาวน์โหลดได้ฟรีในเว็บไซต์ของสถาบันวิจัยแสงซินโครตรอน (องค์การมหาชน) (www.slri.or.th) ในส่วน
ผู้สนใจการพัฒนาโปรแกรม สามารถติดต่อผู้เขียนส าหรับ Python script ของโปรแกรมไพโควิดได้ 
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