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บทคดัย่อ 

 งานวจิัยนี้เป็นการศึกษาความหลากหลายทางพันธุกรรมในพืชบางชนิดในสกุลหงส์เหิน โดย

การใช้เครื่องหมายโมเลกุล RAPD ร่วมกับลักษณะสัณฐานวิทยาเบื้องต้น โดยสำรวจและเก็บ

ตัวอย่างศึกษาสัณฐานวิทยา จากนั้นนำตัวอย่างมาสกัดดีเอ็นเอด้วยวิธี CTAB ที่ดัดแปลงจาก 

Doyle & Doyle (1987) กับพืชทั้งหมด 9 ตัวอย่าง เพิ่มปริมาณดีเอ็นเอโดยด้วยเทคนิค PCR RAPD 

เพื่อวิเคราะห์ความสัมพันธ์ทางพันธุกรรมด้วยวิธี UPGMA พบว่า จาก 25 ไพรเมอร์สามารถเพิ่ม

ปริมาณดีเอ็นเอได้กับทุกตัวอย่าง จำนวน 4 ไพรเมอร์ ได้แก่ OPA-03 OPC-05 OPC-06 และ OPX-12 

โดยปรากฏแถบดีเอ็นเอทั ้งหมด 141 แถบ มีขนาดประมาณ 250-2,500 คู่เบส และเมื ่อสร้าง

แผนภาพความสัมพันธ์ทางพันธุกรรม พบว่า มีค่าอยู่ในช่วง 0.420-0.938 โดยสามารถจัดกลุ่ม

พืชออกเป็น 2 กลุ่ม ซึ่งสอดคล้องกับการศึกษาด้านลักษณะสัณฐานวิทยาของพืช คือ ลักษณะ

ของเกสรเพศผู้ท่ีเป็นหมัน (Staminode) และรยางค์ โดยแบ่งออกได้ 2 กลุ่ม คือ กลุ่มท่ี 1 เกสรเพศผู้

ที่เป็นหมัน (Staminode) มีลักษณะกางออกจากหลอดกลีบดอก (Floral tube) รยางค์มี 2 คู่ คือ 

Globba siamensis (Hemsl.) Hemsl. ส่วนกลุ่มที่ 2 เกสรเพศผู้ที่เป็นหมัน (Staminode) มีลักษณะ
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แนบลงกับหลอดกลีบดอก (Floral tube) รยางค์มี 2 คู่ หรือไม่มีรยางค์ คือ Globba laeta K. Larsen 

Globba sp. และ Curcuma angustifolia Roxb. ทั้งนี้ทั ้งนั ้นเครื่องหมายโมเลกุลอาร์เอพีดี (RAPD) มี

ประโยชน์ต่อการจัดจำแนกชนิดของพชืสกุลหงส์เหินและสกุลท่ีใกล้เคียงได้ 
 

คำสำคัญ:  พชืสกุลหงส์เหิน ความหลากหลายทางพันธุกรรม เครื่องหมายโมเลกุลอาร์เอพีดี  
 

Abstract 

 This research was to study the genetic diversity of some plants in the genus Globba 

by using RAPD markers combined with basic plant morphology. The morphological characters 

of the nine accessions were obtained DNA extraction by using the modified CTAB technique 

from Doyle & Doyle (1987). The DNA amplification was executed by using a PCR RAPD 

technique and analyzed the genetic association with UPGMA method. The result showed that 

the DNA could be amplified with 4 of 25 primers includes OPA-03, OPC-05, OPC-06 and 

OPX-12 primers. Total 141 DNA bands could be detected with size approximately 250-2500 base 

pair. Moreover, the phylogenetic analysis shown an interval 0.420-0.938 and resulting in plant 

categorized into two groups. These are correlated with the plant morphology, by the staminode and 

appendages characters. The first group has a staminode extending off the floral tube and has 

two pairs of appendages, Globba siamensis (Hemsl.) Hemsl. The second group has a staminode 

clinging to the floral tube and has with or without two pairs of appendages, Globba laeta K. Larsen, 

Globba sp., and Curcuma angustifolia Roxb. However, the RAPD marker is useful for classifying 

plants within the genus Globba and closely related other genera.   

 

Keywords: Genus Globba, Genetic diversity, RAPD markers 

 

 บทนำ 

พืชวงศ์ขิง (Zingiberaceae) มีลักษณะเด่น คือ เป็นพืชล้มลุกหลายฤดูมีลำต้นใต้ดินแบบ 

ไรโซม (Rhizome) และมีกลิ่นเฉพาะซึ่งเกิดจากน้ำมันหอมระเหย พืชวงศ์ขิงนี้ทั่วโลกมีประมาณ 

52 สกุล 1,300 ชนิด สำหรับประเทศไทยพบประมาณ 26 สกุล 300 ชนิด (Larsen & Larsen, 

2006) พืชสกุลหงส์เหิน (Globba) หลายชนิดเป็นพืชพื้นเมืองของไทย ในสกุลนี้มีประมาณ 100 ชนิด 

เป็นสกุลที่ใหญ่ที่สุดสกุลหนึ่งในกลุ่มพืชเขตร้อน (Williams et al., 2004) มีแหล่งกำเนิดในเอเชีย

ตะวันออกเฉียงใต ้เช่น ไทย พม่า และเวียดนาม ในประเทศไทยมพีชืสกุลหงส์เหินกระจายพันธ์ุอยู่



PSRU Journal of Science and Technology 7(2): 30-41, 2022 

32 
 

ทุกภาค มี 41 สายพันธุ์ทั่วประเทศ (Larsen & Larsen, 2006) พืชกลุ่มนี้ นับว่าเป็นพืชที่มีวิวัฒนาการ

สูง เนื่องจากพบว่า มีการเปลี่ยนแปลงรูปร่างของโครงสร้างดอกหรือโครงสร้างบางส่วนหายไป 

การระบุชนิด (Identification) ของพืชวงศ์ขิงนั้นทำได้ค่อนข้างยาก เนื่องจากพืชวงศ์นี้มีความแปรผัน

ของลักษณะทางสัณฐานวิทยาสูง นักพฤกษศาสตร์จึงพยายามศึกษาหาเครื่องมือการจัดจำแนก

เพื่อนำไปสู่การตรวจสอบชื่อวิทยาศาสตร์ของพืชให้ได้อย่างถูกต้องและมีความแม่นยำ (พวงเพ็ญ, 

2008)  

ปัจจุบันคนไทยนำพืชวงศ์ขิงมาใช้ประโยชน์ทั้งในด้านวัฒนธรรมการดำเนินชีวิต เช่น ใช้

เป็นเครื่องบูชาในเทศกาลเข้าพรรษา โดยนำดอกเข้าพรรษาหรือที่รู้จักกันดั้งเดิม คือ หงส์เหินมา 

ตักบาตรดอกไม้ นอกจากนี้ยังนำมาใช้ประกอบอาหาร เป็นเครื่องเทศ และเป็นพืชสมุนไพรที่มี

ความสำคัญ ปัจจุบันที่นิยมรับประทาน เช่น กระชายขาว (Boesenbergia thorelii (Gagnep.) Loes.) 

เนื่องจากพบว่า กระชายขาวสามารถยับยั้งเชื้อโควิด-19 ได้ และให้ปริมาณฤทธิ์ความเข้มข้นกว่า

สารสกัดบริสุทธ์ิฟ้าทะลายโจรถึง 30 เท่า และดีกว่าสารสกัดขิง 10 เท่า และองค์ประกอบหลักที่ทำให้

เกิดการยับยั้งได้ คือ แพนดูราทินเอ (Panduratin A) และพิโนสโตรบิน (Pinostrobin) เป็นตัวหลักๆ  

ท่ียับยัง้เชื้อไวรัสได้ (ศุภฤกษ์, 2563) ซึ่งการศกึษานี้ได้ทำการสำรวจและเก็บตัวอย่างพืชสกุลหงส์เหิน 

วงศ์ขงิ ภายในบริเวณมหาวิทยาลัยราชภัฏอุดรธาน ีศูนย์การศกึษาสามพร้าว ซึ่งมีรายงานการศึกษา

พืชวงศ์ขิงในพื้นที่มาก่อน พบว่า มีพืชวงศ์ขิง 4 สกุล โดยพบพืชในสกุลหงส์เหิน จำนวน 2 ชนิด 

(วรรณวภิา, 2559) นอกจากนี้จากการสำรวจเบ้ืองต้นพบพชืสกุลเข้าพรรษาชนิดหนึ่ง Globba sp. 

ชนิดที่มีลักษณะดอกที่คล้ายคลึงกับ Globba laeta K. Larsen แต่มีรูปร่างและสีของดอกที่แตกต่างกัน

และไม่สามารถจำแนกในระดับชนดิได้  

จากเหตุผลดังกล่าวข้างต้นของพืชกลุ่มนี้ที ่ยังขาดหลักฐานสนับสนุนในการระบุชนิด 

ปัจจุบันจึงมีการนำเอาเทคนิคทางด้านเครื่องหมายโมเลกุล เข้ามาใช้เพื่อช่วยในการจำแนกพืชใน

สกุลหงส์เหิน (Kess et al., 2004) แตเ่นื่องจากข้อมูลความสัมพันธ์ทางพันธุกรรมของพืชสกุลหงส์

เหินที่พบในประเทศไทยที่ตรวจสอบโดยการใช้เครื่องหมายทางโมเลกุลยังไม่ครบถ้วนมากนัก ซึ่งใน

ปัจจุบันมเีคร่ืองหมายโมเลกุลหลากหลายชนิด เช่น เทคนิค Random Amplified Polymorphic DNA; 

RAPD ซึ่งนยิมนำมาศึกษาในพืชหลายกลุ่ม เช่น พชืในวงศ์กล้วยไม ้ข้าว และพชืวงศ์ขิงอีกหลายชนิด 

นอกจากนี้เทคนิค RAPD เป็นเทคนิคที่มีประสิทธิภาพสําหรับงานทางแผนที่ยีน พันธุศาสตร์

ประชากร ศกึษาพันธุประวัต ิศกึษาววิัฒนาการและจําแนกสายพันธ์ุ (สิริพร, 2544; สุรินทร์, 2545) 

จึงจำเป็นอย่างยิ่งในการศึกษาข้อมูลเพิ่มเติมซึ่งสามารถช่วยสนับสนุนการจัดจำแนกพืชสกุลหงส์เหิน

ได้ดีย่ิงขึ้น โดยเฉพาะชนิดท่ีมีลักษณะทางสัณฐานวทิยาท่ีคล้ายคลึงกันมากท่ีสำรวจพบท้ัง 2 ชนดิ  

ดังนั้นการศึกษาครั้งนี้จึงมีวัตถุประสงค์เพื่อศึกษาการใช้เครื่องหมายโมเลกุล (Molecular 

marker) ด้วยเทคนิค RAPD ในการสนับสนุนการระบุชนิดพืชสกุลหงส์เหิน รวมทั ้งเป็นข้อมูล 
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ความหลากหลายทางพันธุกรรมเพื่อการอนุรักษ์และปรับปรุงพันธ์ุพืชดังกล่าวเพื่อการใช้ประโยชน์

อย่างยั่งยืนต่อไป 

 

วิธีดำเนินการวิจัย 

 1.  สำรวจและเก็บตัวอย่างเพื่อการศกึษาลักษณะทางสณัฐานวิทยา 

  สำรวจและเก็บตัวอย่างพืชสกุลหงส์เหิน (Globba) บางชนดิท่ีสำรวจพบในมหาวิทยาลัย

ราชภัฏอุดรธานี ศูนย์การศึกษาสามพร้าว เก็บรักษาตัวอย่าง 3 วิธี ประกอบด้วย การอัดแห้ง การดอง 

และตัวอย่างมีชีวิตที่ปลูกเลี้ยงไว้ในโรงเรือนของสาชาวิชาชีววิทยา ทุกตัวอย่างมีการบรรยาย

ลักษณะทางสัณฐานวิทยา และให้รายละเอียดข้อมูลทางชีวโมเลกุล โดยการศกึษาคร้ังนี้ได้ใช้ตัวอย่าง

จากแหล่งอื่นเพื่อเปรียบเทียบประกอบการระบุชนดิ 

 2. การศึกษาความหลากหลายทางพันธุกรรมโดยใช้เครื่องหมายโมเลกุลเทคนิค

อาร์เอพีดี (RAPD) 

  นำตัวอย่างใบสด นำ้หนัก 0.5 กรัม บดในไนโตรเจนเหลว โดยดัดแปลงตามวิธี CTAB 

(Doyle and Doyle 1990) สำหรับการทำ RAPD amplification จะนำดีเอ็นเอที่ได้ปริมาณ20 µl มา

ทำปฏิกิริยากับ Gotaq G2 DNA Polymerase Master mixt (บริษัท Promeca สหรัฐอเมริกา) โดยใช้

เครื่องหมายโมเลกุลชนิด RAPD จำนวน 25 ไพรเมอร์ ในการเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอด้วยปฏิกิริยา 

พีซีอาร์ โดยกำหนดอุณหภูมิและระยะเวลาในแต่ละขั้นตอน ดังนี้ อุณหภูมิ 94 องศาเซลเซียส 

ระยะเวลา 5 นาที (Predenaturation) ตามด้วยอุณหภูมิ 94 องศาเซลเซียส ระยะเวลา 1 นาที

(Denaturation) อุณหภูมิ 40 องศาเซลเซียส ระยะเวลา 2 นาที (Annealing) และอุณหภูมิ 72 องศา

เซลเซียส ระยะเวลา 2 นาที (Extension) จำนวน 40 รอบ ตามด้วยอุณหภูมิ 72 องศาเซลเซียส 

ระยะเวลา 5 นาที ตรวจสอบปริมาณดีเอ็นเอหลังทำปฏิกิริยาด้วย 1.5% agarose gel electrophoresis 

ที่ความต่างศักย์ไฟฟ้า 100 โวลต์ในสารละลาย 1X TAE buffer เป็นเวลา 45 นาที แล้วจึงตรวจสอบ

การติดสีด้วยการย้อมเอธิเดียมโบรไมด์และวิเคราะห์ภาพถ่ายภายใต้การส่องสว่างของรังสียูวี 

ด้วยเครื่อง Gel document (บริษัท Analytikjena, ประเทศไทย)  

 3. การวิเคราะห์ RAPD 

  นำข้อมูลที่ได้มาวิเคราะห์โดยแปรผลจากแถบดีเอ็นเอ (Banding pattern) ที่เกิดขึ้น 

โดยการให้คะแนน (Score) แบบ Binary โดยให้คะแนนเป็น 1 เมื่อปรากฏแถบดเีอ็นเอ เปรียบเทียบ

ความเหมือนของแถบดีเอ็นเอโดยใช้ค่าดัชนีความคล้ายคลึง (Similarity index: SI) หาค่าสัมประสิทธิ์

ความเหมือน โดยใช้ว ิธี Unweighted pair-group method using arithmetic averages; UPGMA 

ตามวิธีของ Nei & Li (1979) วิเคราะห์ข้อมูล binary ที่ได้ สร้างแผนภูมิเดนโดรแกรม (Dendrogram)  
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ท่ีแสดงถึงความสัมพันธ์หรือความใกล้ชดิทางพันธุกรรม และข้อมูลเบือ้งต้น เพื่อใช้ระบุชนิด และ

เพื่อเป็นเครื่องหมายดเีอ็นเออ้างองิเฉพาะตัวสำหรับแยกความแตกต่าง (สุชาดา, 2553) 
 

ผลการวิจัย 

 1.  ผลการศึกษาสัณฐานวิทยา  

  การศึกษาครั้งนี้ศึกษาในพืชทั้งหมด 9 ตัวอย่าง จากสกุลหงส์เหิน 7 ตัวอย่างและ 

สกุลขมิ้น (Curcuma) อีก 2 ตัวอย่าง โดยเป็นตัวอย่างที่สำรวจพบในศูนย์การศึกษาสามพร้าว และ

จากแหล่งอื่น เป็นพชืในสกุล Globba ท่ีพบในมหาวทิยาลัยราชภัฏอุดรธาน ีศูนย์การศกึษาสามพร้าว 

พบตัวอย่างทั้งหมด 2 ชนิด คือ Globba laeta K. Larsen และ Globba siamensis (Hemsl.) Hemsl.  

ดังภาพที่ 1(ก) และภาพที่ 1(ข) ตามลำดับ และยังมีการนำเอา พืชสกุลหงส์เหินจากแหล่งอื่น 2 ชนิด  

คือ Globba rosea Gagnep. (จากจังหวัดตาก) ดังภาพที่ 1(ค) และ Globba sp. (จากจังหวัดสกลนคร) 

ดังภาพที่ 1(ง) นอกจากนี้ยังมีการใช้พืชสกุลขมิ้นที่สำรวจพบในศูนย์การศึกษาสามพร้าว  คือ 

Curcuma angustifolia Roxb. Curcuma clovisii Škorničk. ดังภาพที ่ 1(จ) และภาพที ่ 1(ฉ) ตามลำดับ  

และอีก 3 ตัวอย่างที่ไม่สามารถระบุชนิดได้ เมื่อเปรียบเทียบที่ลักษณะสัณฐานวิทยาเบื้องต้นพบ

ลักษณะดังนี้ มีใบประดับสีขาวถึงสีชมพูเข้ม มีขน ดังภาพที่ 1(ช-ฌ) ซึ่งเมื่อเปรียบเทียบกับ

ตัวอย่างพืชในสกุลเดียวกันที่นำมาศึกษา คือ มีลักษณะสัณฐานแตกต่างจาก Globba laeta K. 

Larsen ที่มีใบประดับสีขาว มีขน และ Globba siamensis (Hemsl.) Hemsl. มีใบประดับสี สีม่วงแดง 

ไม่มขีน แต่มคีวามคล้ายคลึงกับ Globba rosea Gagnep. ท่ีมใีบประดับ สีขาวถึงสีม่วง ไม่มีขน ซึ่งพืช

สกุลหงส์เหินท้ังหมด ท่ีนำมาศกึษามลีักษณะเหมือนกัน คือ มรียางค์ 2 คู่ท้ังหมด ดังนัน้ Globba sp. 

มีลักษณะสัณฐานวิทยาคล้ายคลึงกับ Globba rosea Gagnep. เป็นอย่างมากและแยกออกจาก 

Globba laeta K. Larsen อย่างชัดเจน  
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ภาพที่ 1 สัณฐานวิทยาของพืชสกุลหงส์เหิน (ก) Globba laeta K. Larsen (ข) Globba siamensis (Hemsl.) 

Hemsl. (ค) Globba rosea  Gagnep. (ง) Glo.sp.SK001=Globba sp. (จ) Cur.an.UD001= 

Curcuma angustifolia Roxb. (ฉ) Cur.cl.UD001=Curcuma clovisii Škorničk. และ (ช-ฌ) 

Glo.sp.UD001=Globba sp. 01-03 

 

 2.  ผลการศึกษาความหลากหลายทางพันธุกรรมโดยใช้เครื่องหมายโมเลกุล

เทคนิคอาร์เอพีดี (RAPD) 

  จากการสกัดดีเอ็นเอจากใบพืชสกุลหงส์เหินทั้งหมด 9 ตัวอย่าง มาคัดเลือกไพรเมอร์

เบื้องต้น 25 ไพรเมอร์ ด้วยเทคนิค PCR RAPD โดยใช้ไพรเมอร์ขนาดความยาว 10 นิวคลีโอไทด์ พบว่า  

ให้จำนวนแถบดีเอ็นทั้งหมด 141 แถบ โดยมีค่าเฉลี่ยอยู่ที ่ 35.25 แถบ และมีขนาดดีเอ็นเอ  

อยู่ระหว่าง 250-2,500 (bp) จำนวนแถบดีเอ็นเอที่แตกต่าง 123 แถบ (เฉลี่ย 30.75 แถบ) และ

นอกจากนี้ยังพบว่า มเีปอร์เซ็นต์จำนวนแถบดีเอ็นเอท่ีแตกต่างอยู่ระหว่าง 16.36–100 เปอร์เซ็นต์ 

ก ข ค 

ง จ ฉ 

ช ซ ฌ 
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มีค่าเฉลี่ย 36.47 เปอร์เซ็นต์ พบว่า ไพรเมอร์ OPC-05 และ OPX-12 มีเปอร์เซ็นต์จำนวนแถบ 

ดีเอ็นเอท่ีแตกต่างถึง 100 เปอร์เซ็นต ์ดังตารางที่ 1 
 

ตารางที่ 1  จำนวนแถบดีเอ็นเอและเปอร์เซ็นต์พอลีมอร์ฟิซึมที ่ได้จากการเพิ่มปริมาณด้วย  

 ไพรเมอร์อาร์เอพีดี 
ชื่อ 

ไพรเมอร ์

ลำดับ 

นิวคลีโอไทด ์

(5' to 3') 

จำนวนแถบ 

ดเีอ็นเอ

ท้ังหมด 

(แถบ) 

ขนาด 

ดเีอ็นเอ 

(bp) 

จำนวนแถบ 

ดเีอ็นเอ 

ท่ีไม่แตกต่าง 

(Monomorphic 

band) 

จำนวนแถบ 

ดเีอ็นเอ 

ท่ีแตกต่าง 

(Polymorphic 

band) 

เปอร์เซ็นต์

จำนวนแถบ

ดเีอ็นเอ 

ท่ีแตกต่าง 

(%) 

OPA-03 AGTCAGCCAC 55 250-2,000 9 46 16.36 

OPC-05 GATGACCGCC 27 500-2,500 0 27 100 

OPC-06 GAACGGACTC 24 400-2,000 9 15 37.50 

OPX-12 TCGCCAGCCA 35 500-2,500 0 35 100 

รวม 141 - 18 123 - 

ค่าเฉล่ีย 35.25 250-2,500 4.50 30.75 63.47 

 

 3.  ผลการวิเคราะห์จัดกลุ่มความสัมพันธ์ทางพันธุกรรมด้วยวิธี UPGMA 

  ผลการวิเคราะห์จัดกลุ่มความสัมพันธ์ทางพันธุกรรมด้วยวิธี UPGMA Cluster analysis 

และค่า Similarity coefficient ของ Dice มคี่าอยู่ในช่วง 0.420-0.938 โดยตัวอย่างพชืท่ีมีความใกล้ชิด

ทางพันธุกรรมมากที่สุด คือ Globba sp. 001 กับ Globba sp. 002 มากที่สุด คือ 0.938 (93.8%) 

โดยตัวอย่างของพืชในกลุ่มที่มีความใกล้ชิดทางพันธุกรรมน้อยที่สุด คือ Globba siamensis (Hemsl.) 

Hemsl. กับ Globba sp. และ Globba siamensis (Hemsl.) Hemsl. กับ Curcuma angustifolia Roxb. ที่ระดับ 

0.420 (42.0%) ตามลำดับ การสร้าง Phylogenetic tree และการหาความสัมพันธ์ทางพันธุกรรม 

หลังจากนั้นได้ทำการคัดเลือกไพรเมอร์ 4 ไพรเมอร์ ที่เพิ่มปริมาณดีเอ็นเอได้ชัดเจน  เมื่อนำ

ผลผลิตพีซีอาร์จากการเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอแบบสุ่ม โดยใช้อาร์เอพีดีไพร์เมอร์จากการคัดกรอง 

ไพรเมอร์ท้ังหมด 25 ไพรเมอร์ พบ 4 ไพรเมอร์ ท่ีให้แถบดีเอ็นเอท่ีชัดเจนกับทุกตัวอย่าง นอกจากนี้ 

ยังพบ 2 ไพรเมอร์ ท่ีให้แถบดีเอ็นเอท่ีไม่แตกต่าง (Monomorphic band) ด้วย คือ ไพรเมอร์ OPA-03 

และ OPC-06 ดังภาพที่ 2 รวมแถบดีเอ็นเอที่ศึกษาได้ เมื่อทำการวิเคราะห์ลายพิมพ์ดีเอ็นเอด้วย

เทคนิคอาร์เอพีดี โดยใช้โปรแกรม NTSYS-pc รุ่น 2.1 โดยการจัดกลุ่มแบบ UPGMA โดยคำนวณหา 

ค่าดัชนีความเหมือน (Similarity index) และแสดงผลในรูปแผนภูมิความสัมพันธ์ (Dendrogram) 

สามารถแบ่งกลุ่มพืชที่ศึกษาออกเป็น 2 กลุ่มใหญ่ด้วยกัน คือ กลุ่มที่ 1 คือ Globba siamensis 

(Hemsl.) Hemsl. และกลุ ่มที ่  2 ประกอบด้วย Globba laeta K. Larsen Globba rosea Gagnep.  
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Globba sp. 001 Globba sp. 002 Globba  sp. 003 Curcuma angustifolia Roxb. Curcuma clovisii Škorničk. 

และ Globba sp. ดังภาพท่ี 3 
 

 

 
 

ภาพที่ 2 ภาพพิมพ์ DNA RAPD ของ (ก) ไพรเมอร์ OPA-03 (ข) ไพรเมอร์ OPC-05 (ค) ไพรเมอร์ 

OPC-06 และ (ง) ไพรเมอร์ OPX-12 ท่ีพบแถบของพชืสกุล Globba โดย  

 M=DNA marker 1 kb Glo.la.UD001=Globba laeta K. Larsen Glo.si.UD001=Globba 

siamensis (Hemsl.) Hemsl. Glo.ro.TA001=Globba rosea  Gagnep. Glo.sp.SK001= 

Globba sp. Cur.an.UD001=Curcuma angustifolia Roxb. Cur.cl.UD001=Curcuma clovisii  Škorničk. 

Glo.sp.UD001=Globba sp. 01 Glo.sp.UD002=Globba sp. 02 Glo.sp.UD003= Globba sp. 03 

 

 

 

 

 

 

 

ก ข 

ค ง 
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ภาพที่ 3 UPGMA dendrogram สนับสนุนความสัมพันธ์ทางพันธุกรรมของพืชสกุลหงส์เหิน (Globba) 

 

อภปิรายผล 

 จากการศึกษาลักษณะสัณฐานเปรียบเทียบของพืชสกุลหงส์เหินบางชนิดที่สำรวจพบใน

มหาวทิยาลัยราชภัฏอุดรธานี ศูนย์การศกึษาสามพร้าว พบพชืสกุลหงส์เหิน 3 ชนดิ สามารถระบุ

ชนิดได้ 2 ชนิด และยังพบพืชสกุลขมิ้นซึ่งใช้เป็นนอกกลุ่ม (Out groups) 2 ชนิด คือ Globba laeta 

และ Globba siamensis พบว่า ตัวอย่าง Globba sp. ที่พบในมหาวิทยาลัยราชภัฏอุดรธานี ศูนย์การศึกษา

สามพร้าวมีลักษณะสัณฐานวิทยา ดังนี้ มีใบประดับสีขาว-สีชมพูเข้ม ไม่มีขน ซึ่งแตกต่างจาก

สัณฐานของ Globba laeta มใีบประดับสีขาว มขีน และมคีวามคล้ายคลึงกับ Globba rosea มีใบประดับ

สีขาว-สีม่วง ไม่มีขน Globba siamensis มีใบประดับสี สีม่วงแดง ไม่มีขน ซึ่งพืชสกุลหงส์เหิน 

ทั้ง 4 ชนิดนี้ มีรยางค์ 2 คู่ทั้งหมด ดังนั้น Globba sp. มีลักษณะสัณฐานวิทยาคล้ายคลึงกับ Globba 

rosea มากที่สุดและแยกออกจาก Globba laeta อย่างชัดเจน นอกจากนี้ลักษณะสัณฐานวิทยาของ

พืชเหล่านี้ยังสอดคล้องกับการศึกษาความหลากหลายของพืชวงศ์ขิงในประเทศไทย  รวมถึง

การศึกษาลักษณะสัณฐานวทิยาของพชืสกุลหงส์เหินในประเทศไทยท่ีมีรายงานมาก่อนหน้านี้ด้วย 

(สุรพล และคณะ, 2017)  

 จากการศึกษาความหลากหลาย ทางพันธุกรรมของพืชบางชนิดในสกุลหงส์เหินด้วย

เทคนิคอาร์เอพีดี จากการสกัดดีเอ็นเอ ได้ดีเอ็นเอทั้งหมด 9 ตัวอย่าง พบแถบทั้งหมดชัดเจน  

7 ชนิด โดยใช้วิธี CTAB ที่ดัดแปลงจาก Doyle & Doyle (1987) พบว่า สารละลายดีเอ็นเอที่สกัดได้

ส่วนใหญ่มีลักษณะใสไม่มีสี แต่ในบางตัวอย่างที่ใช้ใบแห้งสกัดมีสารละลายดีเอ็นเอเป็นสีน้ำตาล 

ซึ่งอาจเกิดจากสารประกอบฟีนอลที่พืชสร้างขึ้น (สุรินทร์, 2552) จากการใช้ไพรเมอร์แบบสุ่ม

ทั้งหมด 25 ไพรเมอร์ ได้ไพรเมอร์ที่ให้แถบชัดเจนและขึ้นแถบทุกตัวอย่าง 4 ไพรเมอร์ ได้แก่  

OPA-03 OPC-05 OPC-06 และ OPX-12 นำมาเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอของพืชสกุลหงส์เหิน จาก
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การทดลองท้ัง 4 ไพรเมอร์ พบว่า ให้แถบดีเอ็น 141 แถบ ให้ขนาดของดีเอ็นเออยู่ระหว่าง 250-2500 

คู่เบส นอกจากนี้ยังพบว่า ไพรเมอร์ OPX-12 ให้จำนวนแถบสูงสุด คือ 55 แถบ และ ไพรเมอร์ OPC-05 

และ OPX-12 มีเปอร์เซ็นต์จำนวนแถบดีเอ็นเอที่แตกต่างถึง 100 เปอร์เซ็นต์ ซึ่งมีรายงานการศึกษา

เครื่องหมายโมเลกุลในพืชหลายชนดิ เช่น Globba expansa, G. flagellaris และ G. macrochila โดย

ใช้เครื่องหมายโมเลกุล HAT-RAPD ซึ่งเป็นการใช้ไพรเมอร์แบบสุ่ม (เจษฎา และคณะ, 2019) ซึ่ง

มีรายงานว่าการใชไ้พรเมอร์แบบสุ่มกลุ่มดังกล่าว สามารถใช้แยกพชืบางตัวอย่างออกจากพันธ์ุท่ี

เกี่ยวข้องอย่างใกล้ชิดได้ นอกจากนี้การศึกษาครั้งนี้พบแถบดีเอ็นเอที่มีความจำเพาะต่อชนิดของ

พืชและมีความจำเพาะต่อสกุลของพืช จึงเหมาะที ่จะนำไปใช้ในการพัฒนาสนับสนุนเป็น

เครื่องหมายโมเลกุลชนิดอ่ืน เช่น เครื่องหมายโมเลกุล SCAR เพื่อใชใ้นการตรวจสอบลูกผสม เมื่อ

ศึกษาความใกล้ชิดทางพันธุกรรมของพืชสกุลหงส์เหิน (Globba) 5 ชนิด และนอกกลุ่มอีก 2 ชนิด 

ด้วยวิธี UPGMA Closter analysis และค่า Similarity coefficient ของ Dice มีค่าอยู่ในช่วง 0.420-0.938 

โดยตัวอย่างพืชมีความใกล้ชิดทางพันธุกรรมมากที่สุด คือ Globba sp. 001 กับ Globba sp. 002 

ท่ีระดับ 0.938 (93.8%) ตัวอย่างของพชืในกลุ่มท่ีมีความใกล้ชิดทางพันธุกรรมนอ้ยท่ีสุด คือ Globba 

siamensis กับ Globba sp. และ Globba siamensis กับ Curcuma angustifolia น้อยที่สุดที่ระดับ 0.420 

(42.0%) เมื่อพิจารณาถึงความสัมพันธ์สามารถจัดกลุ่มพืชออกเป็น 2 กลุ่ม คือ กลุ่มท่ี 1 คือ Globba 

siamensis และกลุ ่มที ่ 2 คือ Globba laeta Globba rosea Globba sp. Curcuma angustifolia Curcuma clovisii 

และ Globba sp. นอกจากนี้กลุ่มที่ 2 สามารถแยกออกเป็น 2 กลุ่มย่อย โดยกลุ่มที่ 1 คือ Globba laeta 

และกลุ่มที่ 2 ประกอบด้วย Globba laeta Globba rosea Globba sp 001 Globba sp 002 Globba sp 003 

Curcuma angustifolia Curcuma clovisii และ Globba sp. ผลที่ได้สอดคล้องกับการจัดกลุ่มทางลักษณะ 

สัณฐานวิทยา ซึ่งการใช้ลักษณะทางสัณฐานวิทยาเพื่อช่วยระบุลักษณะที่แตกต่าง คือ รยางค์ 

เกสรเพศผู้ที่เป็นหมัน (Staminode) และลักษณะของใบประดับโดยที่ Globba sp. ที่พบในมหาวิทยาลัย

ราชภัฏอุดรธานี ศูนย์การศึกษาสามพร้าว มีลักษณะที่คล้ายคลึงกับ Globba rosea อย่างมาก อีกท้ัง

การศึกษาความหลากหลายทางพันธุกรรมของพืชบางชนิดในสกุลหงส์เหินด้วยเทคนิคอาร์เอพีดี โดย

ไพรเมอร์ทั้ง 4 ชนิดนี้ ให้จำนวนแถบดีเอ็นเอที่ไม่แตกต่าง (Monomorphic bands) ระหว่าง Globba sp. 

3 ตัวอย่าง ที ่พบในมหาวิทยาลัยราชภัฏอุดรธานี ศูนย์การศึกษาสามพร้าว กับ Globba rosea  

1 ตัวอย่าง มากถึง 28 แถบ (เฉลี่ย 73.68%) นอกจากนี้ยังพบรายงานอกีว่า หงส์เหิน (Globba spp.) 

พันธุ์มานะกุลบลู (Manakul’s Blue) เป็นพันธุ์ผสมเปิดที ่เกิดจากการผสมข้ามภายในชนิดของ 

Globba rosea ซึ่งมีใบประดับตั้งแต่สีม่วง สีม่วงอ่อน สีชมพู และสีขาว รูปทรงกลมรี มีขนาดใหญ่ 

ตดิทน (วันเพ็ญ, 2562) จึงสรุปได้ว่า Globba sp. ท่ีพบในคร้ังนี้ไม่ได้เป็นชนิดเดียวกันกับ Globba laeta 

และไม่ใช่ลูกผสมระหว่าง Globba laeta กับ Globba siamensis นอกจากนี้ Globba sp. ที่พบอาจเป็น

หนึ่งพันธุ์ของ Globba rosea จากข้อมูลแสดงให้เห็นความใกล้ชิดทางพันธุกรรมอย่างชัดเจน 
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ข้อมูลดังกล่าวสามารถนำไปใช้ในการปรับปรุงพันธุ์พืชวงศ์ขิง เพื่อการปลูกเลี้ยงและการส่งออกได้

ในอนาคต (ธัญญะ, 2559) ข้อมูลที่ได้จากการศึกษาความหลากหลาย ทางพันธุกรรมในครั้งนี้ 

จึงเป็นขอ้มูลเพิ่มเตมิเพื่อใช้ประกอบการจัดจำแนก การระบุชนดิ รวมท้ังการนำไปใชใ้นการปรับปรุง

พันธุ์พืชทั้งในมหาวิทยาลัยราชภัฏอุดรธานี ศูนย์การศึกษาสามพร้าว และแนวทางสำหรับแหล่ง

พันธุกรรมอื่นๆ เพื่อเป็นแนวทางในการวางแผนขยายพันธ์ุและอนุรักษ์พันธุกรรมพชืต่อไป 

 

สรุปผลการวิจัย 

 สัณฐานเปรียบเทียบพืชสกุลหงส์เหินและสกุลขมิ้นบางชนิดที่พืชสกุลหงส์เหิน 3 ชนิด

และพืชสกุลอื ่นในวงขิง 1 ชนิด พบว่า Globba sp. ที่พบมีลักษณะสัณฐานของ Globba sp. มี

ลักษณะสัณฐานวิทยาคล้ายคลึงกับ Globba rosea เป็นอย่างมากและแยกออกจาก Globba laeta

อย่างชัดเจน จากการศึกษาความหลากหลายทางพันธุกรรมของพืชบางชนิดในสกุลหงส์เหินด้วย

เทคนิคอาร์เอพีดี โดยไพรเมอร์ทั้ง 4 ชนิดนี้ สรุปได้ว่า Globba sp. ที่พบไม่ได้เป็นชนิดเดียวกันกับ 

Globba laeta และไม่ใช่ลูกผสมระหว่าง Globba laeta กับ Globba siamensis ดังนัน้ Globba sp. ท่ีพบ

ในมหาวิทยาลัยราชภัฏอุดรธานี ศูนย์การศกึษาสามพร้าวคร้ังนี้อาจเป็นหนึ่งพันธ์ุของ Globba rosea 

นอกจากนี้เนื่องจากผลของอาร์เอพีดีที่ได้สอดคล้องกับการศึกษาทางลักษณะสัณฐานวิทยา และ

ชี้ให้เห็นว่าเกสรเพศผู้ที่เป็นหมัน (Staminodes) และรยางค์อาจมีประโยชน์มากสำหรับการระบุ และ

นอกจากนี้จะเห็นได้ว่าเทคนิคอาร์เอพีดี จึงเป็นเทคนิคระดับโมเลกุลที่มีประสิทธิภาพในการจำแนก

ความแตกต่างทางพันธุกรรมระหว่างพชืสกุล Globba และสนับสนุนการระบุชนดิ 
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